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Aufgaben des NRZ
Meningokokken

Verbesserung diagnostischer Methoden

Typisierung, Ausbruchsanalysen

Stammsammlung

Beratung, Kooperation mit RKI und NRZ anderer Lander
Resistenzmonitoring

Gewahrleistung eines fur die Einsender kostenfreien
Angebots



Seit 2001:

Automatisierte Clusteranalysen (Elias et al. EID 2006)
EpiSCanG 1S (Reinhardt et al. Int J Health Geogr, akzept. )

Automatisierter Datenabgleich mit RKI (Kooperation
mit W. Hellenbrand, RKI; Vortrag!)

M. Frosch: Koordinator europaisches
Labornetzwerk, Ausschreibung ECDC

Anbindung des Konsiliarlabors fur Haemophilus
Influenzae



Wodchentliche Berichte

SaTScan 5.1.1. Auswertung

erstellt am:  17.02.2006 (Verzeichnis: C:\SaTScan_Analyseri17_3_20061)
Untersuchungszeitraum:  07.12.2005 bis 17.02.2008
Analysetyp:  Prospective Space-Time

Analysemodell:  Poisson

Kriterien fiir Sekundircluster: No Geographic Overlap
max. spatiale Clustergréfe: 7% der Gesamtbevélkerung
max. temporale Clusterlange: 60 Tage

Hur Feintypisierte? : ja

Alterstratifizierung (liberfunter 18): nein

Baachte: bei prospektiven Scans werden nur die Falle innerhalb der letzten 80 Tage berlcksichtigt.
Mur Cluster mit einem p-Wert <= 0,05 werden angezeigt.

Cluster 1 Feintyp: B:P1.19,16-8:F5-12
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Bisher kein strukturiertes Feedback-System



Feintypen und Cluster
(Clusterberichte 2005 bis Marz 2008)
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Zahl der Patienten pro Cluster
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Dauer zwischen Primar- und Sekundarfall

SaTScan-Analysen: wann treten
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Feedback durch
Gesundheitsamter

Keine Antwort

Kein Hinweis auf Verknupfung
Indirekter Kontakt

Party Kontakt

Undefinierter Kontakt
Fluchtiger Kontakt
Geschwister

Zwillinge
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SaTScan“
Software for the spatial, temporal, and spa n statistics
e ==
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Strukturierte Ruckkopplung
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|' @J <— Archivierung von Cluster-Daten

GA: Zuweisung der Falle zu
Herd in Meldesoftware

Gesundheitsamt ) .

RKI " .

Landesbehorde )

Ermittlung von Links
Kommunikation mit
benachbarten GA
Verwendung der Daten
fur und Management
Abgleich mit RKI Herden



www.EpiScanGlIlS.orq,

Reinhardt et al. IJHG akzeptiert

ﬁ EpiScanGIS

Query Population density =
{Residents/km2):
Age f =
ge fror | o 2] 0- 50
i - 50 - 130
Loo+ =] M 130 - 210
. e M 210 -390
Observation perio M@lgﬁ|ﬂ Eao
from | January | C|| 2006 | :l o
Annual incidence
to | January | :|| 007 | :] {mean of observation
period,/100000/a)
v]
M-0-03
Mos-os
Lavers Mos-1.2
; ; MWiz-24
Population densit - :
|<] Pop ¥ Pt
|l annual incidence
» Borders Finetypes:
I 0 Selected finetype
[* Finetypes
R Serogroups
Finetyp |_a i P1.7-2,4 : F1-5 |ﬂ B
iy
Search ‘5
I B w135
Displays all cases of the selected B e
finetype within the observation Ll
period and age intervall. Motation: * others
'{serogr’loup} : PL.{Pora} @
F{Fetal'; Cities
(Population):
B over 1 Million
® 500000 - 1 Million
@ 100000 - 500000
@ 20000 - 100000
® lessthan 20000
[ Serogroups
[ Cities »

055 70105 km [¥]

(C) 2005-2006 MRZM, Inst. fir Hygiene und Mikrobiologie, Wirzburg, Deutschland Letzte Datenibertragung: D2,02,2007 | Letzter Fall: 30.01.2007 | #Falle: 2.415



http://www.episcangis.org/

EpiScanGIS

>600 Feintypen
>2900 Falle
Clusterdaten seit 2005
>70 registrierte Nutzer



Anzahl der Erkrankungen sinkt

. 900
Jahr | RKI | NRZ | Inzidenz '”é’;ecnz o e
2007 | 436 | 349 0,53 013 7001 —E=RKI
600 - NRZ
2006 555 461 0,67 0,18 <
C_'\U‘ 500 \-
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Serogruppen: zeitlicher Trend

2006 2007
B: 67,8% B: 67,0%
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Test fur Trend: Sg C p=0.01, Sg Y p=0.50 (n.s.)



Serogruppen 2007, NRZM
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Alter
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B:P1.7-2,4:F1-5
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C:P1.52:F3-3
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Antibiotikaresistenzen von
Vitalstammen 2007 (nach CLSI)

Antibiotikum Summe sensibel intermediar resistent
Ciprofloxacin 312 312
Penicillin 312 273 @ m
N N
Rifampicin 312 312

12,5% (2006: 16%). Mutationen im penA-Gen: 38%.
1 Pen R: nicht invasiv, 3-Lactamase negativ.



Bl Einsender Meningokokken-Netz
Il Einsender NRZM

Vergleichende
Genomanalyse zur
Erfassung, Bewertung
und Verhitung von
Meningokokken-
Erkrankungen

“ . ERA-NET

" PathoGenoMics




Zusammenfassung

2007 Abnahme der Inzidenz

Geringe Dynamik der Verteilung einzelner Feintypen
ET-15 geringe Bedeutung;

Groliraum Aachen: beruhigt

Serogruppe Y, v.a. Feintyp Y:P1.5-2,10-1:F4-1: Erkrankung der
Alteren

Strukturiertes Feedback fur Clusterberichte notwendig

Befundberichte an Landesbehorden derzeit noch stark abhangig
von individuellen Vereinbarungen’, Verbesserungsbedarf

Transfer des Hi-Konsiliarlabors erfolgt; Kombination mit NRZM
konnte erfolgreiches Modell werden.

Kooperation mit Meningokokken-Netz etabliert (Vortrag Dr Muller)



Danke fur lhre Aufmerksamkeit

Matthias Frosch
Heike Claus
Evelyn Spachholz

Markus Reinhardt
Jurgen Albert
Dag Harmsen

Wiebke Hellenbrand, Berlin
Ray Borrow, Manchester
European Monitoring Group on Meningococci

Meningokokken-Netz Freiburg: Reinhardt Berner, Christoph
Mduller et al.
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